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 Wprowadzenie  

Białka zapasowe roślin wykazują silne właściwości alergizujące i immunogenne. Poznanie 

wzajemnych relacji alergenów należących do grupy białek zapasowych stanowi podstawę 

prawidłowego rozpoznania wielu groźnych dla pacjentów uczuleń oraz oceny ryzyka 

wystąpienia reakcji anafilaktycznej.  

Cel pracy 

Celem badania była analiza uczulenia na 26 białek zapasowych roślin w grupie 76 dzieci 

w wieku 2- 60 miesięcy z przewlekłymi objawami AZS oraz identyfikacja i analiza zmian 

w profilu białkowo-peptydowym pacjentów. 

Materiał i metody 

W celu analizy profilu uczulenia pacjentów wykorzystano test ALEX2. Na podstawie wyników 

sIgE, oraz objawów klinicznych, uczestników podzielono na dwie grupy (grupa badana: 22 

pacjentów, AZS,  IgE-zależna alergia na białka zapasowe roślin; grupa kontrolna: 54 pacjentów, 



 

 

 

 

 

 

AZS, brak IgE-zależnej alergii na białka zapasowe roślin). Pozyskane od pacjentów próbki  

następnie analizowano za pomocą spektrometru mas typu MALDI‐TOF. Uzyskane widma 

poddano analizie statystycznej w programie ClinProTools. 

Wyniki 

W badanej populacji  25% pacjentów było uczulonych na 2S albuminy, 19.7% na 7S globuliny, 

13.2% na 11S globuliny, a 1.3% na prolaminy zbożowe. Najczęściej uczulały alergeny orzecha 

arachidowego tj. Ara h 1 (18.4%), Ara h 2 (17.1%), Ara h 6 (15.8%) i Ara h 3 (11.8%), a średnie 

stężenia sIgE w surowicy uczulonych pacjentów odpowiednio wyniosły 10.93 kUA/l, 15.353 

kUA/l, 15.359 kUA/l oraz 9.038 kUA/l.  Analiza proteomiczna pozwoliła zidentyfikować 

cztery białka tj. CDC50A,  DENND5A, SKOR2 oraz TX13B, różnicujące grupę badaną 

i kontrolną (test Wilcoxona; p < 0.05). 

Wnioski 

Nasze wyniki dowodzą, że IgE-zależna alergia na białka zapasowe roślin stanowi istotny 

problem w grupie pacjentów pediatrycznych z AZS (~29%) i powoduje zmiany w proteomie 

pacjentów.  
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